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pipelines, développements, 
benchmarking



D-Genies news

Batch mode in production!

In development : adding 
annotations on the dot plot 
borders from bed or wiggle files
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Christophe Klopp
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Efficace database
Efficace database est une application web de soumission et consultation de fichier 
respectant des contraintes pré-définies.

Auteurs : Quentin Boone - Philippe Bardou - Cedric Cabau - 
Christophe Klopp



FROGS 4.1

Auteurs :  Maria Bernard, Vincent Darbot, Olivier Rué, Lucas Auer, Géraldine Pascal

mutation OTU ⇨ ASV

prise en charge long reads

intégration de l’inférence 
fonctionnelle en analyse différentielle (Picrust + DESeq2)

Restructuration d’outils et ajout de nouvelles fonctionnalités dont :







autour de la formation



Présentation des métiers de bioinformaticien.ne et 
biostatisticien.ne à la fête de la science 2023

Thématique : rôle du microbiote dans la 
performance des chevaux d’endurance

3 ateliers destinés au collégien.ne.s : 

- Assemblage de séquences
- Initiation à la programmation
- Introduction à la biostatistique

Supports partageables / réutilisables

Auteurs :  Gabryelle Agoutin, Lucas Auer, Cédric Cabau, Vincent Darbot, Cervin Guyomar, Luc Jouneau, 
Géraldine Pascal

Atelier 4 : goûter 



InterCATI - Roscoff - 18-21 septembre 2023

Auteurs : Vincent Darbot, Claire Hoede, Philippe Bordron, 
Ludovic Duvaux, Cervin Guyomar, Maria Bernard, +36 participants

Atelier 1 : inférence de réseaux en métagénomique

Atelier 3 : workflow de graphes de pangénome

Atelier 4 : Interopérabilité entre graphes RDF et graphes de Neo4j



infra/systeme/BD



De genologin à genobioinfo

● Migration sur le nouveau cluster : utilisateurs, logiciels, projets, sites web
● Point sur les 2 infrastructures de calcul : INRAE et Clement ADER
● Point sur les nouveaux investissements en cours et à venir

● Auteurs :  Marie-Stéphane Trotard, Patrice Dehais, Didier Laborie



Des nouvelles de SK8 « un projet qui roule comme sur des roulettes »
Projet inter-CATI, infrastructure INRAE pour déployer des application R shiny.
~54 demandes d’hébergement depuis l’ouverture du service

Auteurs : ~20 ITA INRAE, 10 CATI représentés.
               Porté par Jean-François Rey (CATI IMOTEP), pour le CATI Bios4Biol : Elise Maigné, Yannick Lippi

Des applications 
Shiny hébergées 

par INRAE

54 utilisateurs 
(contents) du 

service

Une nouvelle doc
Un nouveau site web
Des apps + stables et + rapides 



1000G Chicken

fastq gvcfFastp BWA Elprep

GATK 
GenomicsDB

by interval (-L)

GATK 
GenotypeGVCFs

VCF by interval

Mark duplicate
BQSR
Variant callingPreprocessing Mapping

Samtools
merge

Run1/2       5832          5832            3301
Run3         2584          2584            1586
Run4(trios)   784            98              98
             9200          9200            4985

 4953

 4953
 

Remove duplicate
4953 samples 

Auteurs : Philippe Bardou - Mathieu Charles - Christophe Klopp



Migration d’infra pour le calcul et le stockage données NGS

Remplacement nG6 -> NGL-Bi, jfl
ow -> Nextflow



autres thèmes/domaines



Assemblage & annotation de génomes

Auteurs : Jérôme Montfort, Cédric Cabau, Christophe Klopp

Production de 7 nouveaux 
génomes d’Elopomorphes



Site web du CATI BIOS4Biol
Site web développé avec wordpress.
Description du CATI, des membres, des événements

Auteurs : Jérémy Tournayre, Marie-Stéphane Trotard, Anne Frambourg





Rappel : qu’est-ce qu’une production 
CATI ?
Les productions du CATI se définissent par des productions qui

• émanent de discussions/idées/relations d’agents au sein du CATI

• sont des projets menés par plusieurs membres du CATI

–  Une production CATI peut être une production issue d’une plateforme

–  Une personne/un groupe peut indiquer dans ce document plusieurs projets mais 
une diapo = une production

–  Modèle demandé = diapo 3

– Exemple = diapo 4



Lancement du service SK8

Auteurs :  ~30 personnes, 9 CATI représentés. 
                Porté par Jean-François Rey (CATI IMOTEP), pour le CATI Bios4Biol : Elise Maigné

Infrastructure pour déployer des application R shiny. 
16 demandes d’hébergement depuis ouverture à INRAE en avril 2022 : 

Titre du 
projet/outil/formation

bref descriptif

une image

les auteurs avec 
membres du CATI 
en gras


